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<210> 1 
<211> 1550 
<212> DNA 

<213> Homo Sapiens 
<400> 1 

tctgggaagg aggccaggag tggggcaggt caactgactg ggagcagggg atctgggttc 60 

caagaaggag ttgtgtttga ggtggggtct gggtcctcgt ggaagtcagg actcccaggc 120 

agaaaagagg caggctgcag ggaagtaagg aggaggcatg gcaccttctc atcgggcatc 180 

acaggtgggg ttttgcccca cccctgaacg ccctctgtgg cgccttccac ccacctgtag 240 

gcccagaagg atgtcggtct gctaccgtcc cccagggaac gagacactgc tgagctggaa 300 

gacttcgcgg gccacaggca cagccttcct gctgctggcg gcgctgctgg ggctgcctgg 360 

caacggtttc gtggtgtgga gcttggcggg ctggcggctt gcacgggggc gaccgctggc 420 

ggcaacgctt gtgttgcacc tggcgctggc cgacggcgcg gtgctgctgc tcacgccgtt 480 

ctttgtggcc ttcctgaccc ggcaggcttg gccgctgggc caggcgggct gcaaggcggt 540 

gtactacgtg tgcgcgctca gcatgtacgc cagcgtgctg ctcaccggcc tgctcagcct 600 

gcagcgctgc ttcgcagtca cccgcccctt cctggcgctt cggctgcgca gcccggccct 660 

ggcccgccgc ctgctgctgg cggtctggct ggccgccctg ttgctcgccg tcccggccgc 720 

cgtctaccgc cacctgtgga gggaccgcgt atgccagctg tgccacccgt cgccggtcca 780 

cgccgccgcc cacctgagcc tggagactct gaccgctttc gtgcttcctt tcgggctgat 840 

gctcggctgc tacagcgtga cgctggcacg gctgcggggc gcccgctggg gctccgggcg 900 

gcacggggcg cgggtgggcc ggctggtgag cgccatcgtg cttgccttcg gcttgctctg 960 

ggccccctac cacgcagtca accttctgca ggcggtcgca gcgctggctc caccggaagg 102 0 

ggccttggcg aagctgggcg gagccggcca ggcggcgcga gcgggaacta cggccttggc 1080 

cttcttcagt tctagcgtca acccggtgct ctacgtcttc accgctggag atctgctgcc 1140 

ccgggcaggt ccccgtttcc tcacgcggcL cLtcgaaggc tctggggagg cccgaggggg 1100 

cggccgctct agggaaggga ccatggagct ccgaactacc cctcagctga aagtggtggg 1260 

gcagggccgc ggcaatggag acccgggggg tgggatggag aaggacggtc cggaatggga 1320 

cctttgacag cagaccctac aacctgctgc ccttccctgt ccctttccac cccccaccca 1380 

ccctccagag gtcagtgttc tgggacattt ggggaccctt ctttgactag agtttggatc 1440 

tggctgggta ggattagtat acacttgggg caggcccagg ctcctccaaa ctgagggatt 1500 

atgagggtgg tgatggtccc tgttaaggac tattgtgtgc ttgcaagttg 1550 
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